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GIST Mutationsanalyse (NAT) 2017 - Auswertung

- Ihre Ergebnisse sind mit Punkten gekennzeichnet -
(grun-richtig, gelb-bedingt richtig, rot-fragwirdig)

[Erfolgsquote 12/15 => 80,0 %]

GIST Mutationsanalyse
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GIST 2017
Split 2
Teilnehmer-Nr.
P000141
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Mutationen:

@ c.1504_1509dup
@ p.A502_Y503dup
p.Ala502_503dup

¢.1502_1503insTGCCTA
p.Tyr503_Phe504insAlaTyr

c.1746G>A
p.Trp582*

p.A502_Y503_ dup
¢.1509_1510insGCCTAT

p.Y503_504insAY

12

[N U N

Mutationen:

@ p.W557_ES61del
@ c.1669_1683del

15
13

¢.1667_1681delAGTGG... 1

¢.1667_1681del

Mutationen:

@ c1727T>C
@ p.L576P

15
15



GIST Mutationsanalyse (NAT) 2017 - Auswertung

- Ihre Ergebnisse sind mit Punkten gekennzeichnet -
(grun-richtig, gelb-bedingt richtig, rot-fragwuirdig)

RfB

Referenzinstitut
fur Bioanalytik

Exon 9 Exon 11 Exon 18
Mutation Res. N Res. N Res. N
WT 0 ® [ s ® [ s 0
mutiert 1 0 0 ® [ s
nicht auswertbar 9 0 0 0
Exon 9 Exon 11 Exon 18
Mutation Res. N Res. N Res. N
WT 0 ® [ s ) @ [ 1a
mutiert 1 0 ® [ s ] 1
nicht auswertbar 9 0 0 0
Exon 9 Exon 11 Exon 18
Mutation Res. N Res. N Res N
WT 0 ® [ s ® [ s il 2
mutiert 1 0 0 ® [ 13
nicht auswertbar 9 0 0 0
Exon 9 Exon 11 Exon 18
Mutation Res. N Res. N Res. N
WTO0 ® [ s 0 [CHE A
mutiert 1 0 ® [ s ] 1
nicht auswertbar 9 0 0 0
4 von 4 4 von 4 4 von 4 4 von 4

GIST Mutationsanalyse -> 28 von 28 Punkten

\/

GIST 2017
Split 2
Teilnehmer-Nr.
P000141
Seite 2 von 2
Mutationen:
@ c.2525A>T 15
@ p.D842V 15
Mutationen:
@ p.W557_K558del 15
@ c.1669_1674del 14
¢.1667_1672delAGTGGA 1
Mutationen:
@ p.D842_D846delinsN 12

@ c.2524_2536delinsA
€.2524_2537delinsA
€.2526_2537del
p.1843_D846del

Mutationen:

@ ¢.1676_1699delinsAGGAGG

@ p.V559_N567delinsEED
p.V559_N567insEKD
¢.1675_1680del
p.lle563_Asn567delinsAsp
¢.1675_1680delGTTGTT
p.Val559_Val560del
¢.1675_1695del21
p.V559_G565del

1"

12

A A A A A A A



